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Riepilogo
generale

N. di risposte
inviate= 49

e di cui complete: 45

N. di docenti
coinvolti: 39

e di cui 5 con 2 corsi,
tutti gli altricon 1
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Tipologia corsi




Triennali(Opz/Fond)/Magistrali(Opz/Fond)




n. Crediti e ore di insegnamento

W 2c
3c
5c
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8c
9¢c

W 12c

Mediana crediti= 6
Mediana ore= 48



Elementi fondamentali del programma (indicare tutti gli elementi pertinenti):
49 risposte

Introduzione a concetti fon... 16 (32,7%)
introduzione a concetti fon... 24 (49%)
Banche dati di soggetto bi... 30 (61,2%
Alberi filogenetici 18 (36,7%)
Sequenziamenti, NGS, as... 29 (59,2%)
Trascrittomica e genomica... 24 (49%)
Proteomica e metabolomica 6(12,2%)
Bioinformatica strutturale 10 (20,4%)
Meccanica e dinamica mol... 5 (10,2%)
Docking 5(10,2%)
Systems biology e simulaz... 10 (20,4%)
Introduzione ad algoritmi p... 25 (51%)
Algoritmi di programmazio... 16 (32,7%)
Algoritmi per allineamenti... 24 (49%)
Algoritmi su grafi 12 (24,5%)
' Algoritmi di clustering 15 (30,6%)
A rgo m e nt I Introduzione al Machine L... 14 (28,6%)
Reti neurali 7 (14,3%)
] Hidden Markov Models 11 (22,4%)
fo n d a m e n ta | I Support Vector Machines 1(2%)
Deep Learning 3 (6,1%)
" Fondamenti di Programm... 2 (4,1%)
t ra tt a t I Elementi di programmazio... 14 (28,6%)
Uso di R e pacchetti speci... 16 (32,7%)
Bioconductor 5(10,2%)
Matlab Toolbox Bioinforma... 1
Matlab Toolbox Machine L... 1
interazioni molecolari, Pub... 1
predizione di strutture sec... 1
Reti di telecomunicazioni... 1
Uso del sistema Unix, ma... 1
Databases, Genome Brow... 1
teoria dell'informazione; c... 1
gene expression data pro... 1
Modelli si sopravvivenza K... 1
Microarray, Mass Spectro... 1
Teoria dei networks applic... 1
Teoria dei networks applic... 1
Genomica Comparativa 1
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Testi adottati

Altri (reti/statistica) penomica/Biol. Molec

Programmazione
Machine learning

Helmer Citterich el al

Bioinformatics algorithms

Genomica computazionale

Pascarella & Paiardini



